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wiruinunsulniaiifoufiviiednin 10 Smiedeana nsed W Uamdl aswan
UATATSIIUIY INYSUS AYNTAIATIN TLUDILAZATIA SIUIMMLA 175 72 WUITisuIy
uslwalviianun 50 uglnalnd Usznauluse shared haplotye 21 uglwalnd uay rare
haplotype 29 uglnalni nsfifishuau rare  haplotype $1uIULINLAASIW 2N
varnszuenlugnivefidwaumaileffinnuawiseluniseeefufidusuaumn
haplotype diversity uay nucleotide diversity {A1 0.916 way 0.063 MUAIRY 91NNTT
NAABY neutrality test Wud1A Tajima’s O was Fu’ Fs @1 -2.240 uay -4.614 uavd)
ﬁaﬁwﬁ’fgmaaﬁﬁs‘u‘aLﬁmwuwmnauqa (neutral population) wamITUsErINTUaINITUBN
Tudszinalveneiinisveesuiauineu lneainnisviedey mismatch distribution Wu3n
UsernsuIaviinsuetevuiauUseuned 150,000 50,000 ?Jﬁmumluqﬂlwaaim%'uwﬁa
galeladu nismadeulassainefugmaniusreinsdiods AMOVA  wuituszeans
vannsvuenludsvnalneillaseairomeiugnssuinty sansdnmadifanansadanldidy
doyalumsinnisuannseuenluysemalng



Abstracts

Population genetic structure and demographic history of the Greenback
Mullet (Liza subviridis) living along the Thailand’s Gulf coast was analysed based on
the variation of the nucleotide sequence of mitochondrial DNA control region
(mtDNA CR). The mtDNA CR sequences of 175 individual collecting from 10 sampling
sites: Satun, Krabi, Phang Nga, Pattani, Songkhla, Nakorn Si Thammarat, Petchburi,
Samut Songkram, Rayong and Trat province, were analyzed. A total of 50 haplotypes,
consisting of 21 shared and 29 rare haplotypes, were identified. An excess of rare
haplotypes indicated that the female effective population size of L. subviridis living
in the Gulf of Thailand is large. Estimated values of haplotype diversity and
nucleotide diversity were 0.916 and 0.063, respectively. The results of neutrality
tests, both Tajima's D and Fu’s Fs statistics, yielded negative values (-2.240 and
4.614, respectively) and statistically significant deviation from the neutrality,
indicating that the L. subviridis living in the Thailand’s Gulf coast had experienced
population expansion.  Mismatch distribution analysis indicated that a possible
expansion that would occur 150,000 50,000 years ago during Pleistocene to
Holocene glaciations period. The analysis of molecular variance (AMOVA) showed
the genetic structure of the population living in Thailand. This study are necessary
information contributing to efficient strategies to conserve this species in Thailand.
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uni 1
unin

vansyuen (Liza  subviridis) \Jutanfiwuunsnssmeuinaaiuaudule-
LUERNA UMz Aar Ui nuwihiesefunzianasniuuiinuuieeily dou
uselomiimnmsuslnaanuazuusgy andeyavsadiusyudtull w.a.2555 wuinisdu
vanszuentuussmalngluusasdiviinafendt 6,000 dused uasiiyarfntuieny
Wosnfarudeamsuilaaiuinniuawilivainssueniignduernsssuratiuual i
anauwsnAasseflaniunduisimaedu  anaunsdinandeildinsfineuieaiu
Uanszuenieannsalduslemildesndiuddningandumsinsmeiuiuse 16
LAENTINIALS dumsdansuanszueaniviludlagiufe msﬁmjwﬁdﬁagmﬁa ms
Udesgnuanfudsssunid duiedidoyameiugmanslunisdans gy deyalassairong
WugAaniusyIng (population genetic structure) uasdeyausziflassainsszuing
(demographic history) swﬁqmsﬁwﬂauﬁ’uéﬁamswanmnﬁsswﬂammwzLgaq%qazﬁaq
NIIUDINGUNIIRUGNTTY (genetic  stock) a8 uinuIdayasinarivestainssuenly
Uszinalnediliipefisnnou

Tassairaiugmaniusznnsifinninmaudsuutamaiugnssuduidounaniade
#1749 ﬁﬁwanswum’amsmz‘-'iauuﬁmmmﬁ*uaqﬁw‘%aemwmnwawmdﬁuqmsufﬁqm%s
Anantladensduandey mMIewewnIanITnaIewug (Ayala, 1982; Slatkin, 1987) jUluu
Thssadaiugmandusemnsezieventamuannsalumsegseafiddiiinanunsoufud i
wnzaufiuuvaisglasuanioenluzuuuuresn v natensiugnIsuivangan iy
nguUszwIns (Tudela et al,, 1999) Gsannsnieyalassairomaiugamanivssansluld
Tumsnauwudamsminenslimnzaufuuvasiiogld (Roldan et al, 2000) Bnviads
ausaldssyngunIeanugnIsy (genetic stock) 983UsE81NslUSTINMIRINUNEIDIFEAI
weitugudeyalumsindenaeusimnsauieldlunmanzdsds

nsnwiailfiaieamneiugnisufedfuiedlelndlululnroueisuiin
Aoulnsasien (control region) uduuinamiisnTimsnatewusigannnituinuduly
Lilapeutede 5-10 Wi wasgandludvludauedea 25-100 wih Bniadinnscneneaiugnysu
mawivhlilidesldiegdlumsdnwinndafisufumslfindeamnefugnisueiady
(Boore, 1999) FunuzaulunisiiunAnyiaundsusiunaugnssunslulsseins
(Ghivizzani et al., 1993; Douzery and Randi, 1997 ; Guo et al., 2011) namsAnwAsei
ansaddeyailalulslumsdanmsuszmnsuainssuentusssuedléognaliuseansaiw
wazdanaligenuvannvanemeiugnssuuasmsamsiddusely
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ﬂﬂ@ﬂ’uﬁms?{uﬁa‘lums%’ﬂmmumamwmaww%amw’luﬁsm‘mﬁLﬁumﬂ%"u
iesanlusfeiiiusnuyweiinsianndusineg Wusseznatsnum laeliingussasdiies
Wildnadnsgamusliimmddgranansenusedwnderiosnndsililinandnilaidedu
wwihildniegwesnisussasiidududn iildosamieniswizdsdn i issausy
P sneq winue wu Tsaszuan iedniiiaedivunalilamiowluefiefiiouun an
anuneunidunszsiaidaremssumanidonseidraginsysimnuntianidnngs
numsnshUsEne o lasansiunszasdmudnsaniieiudl 14 wasntay 2523 91
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Uszaafidindr Suduinnivedo msudeyanisiugnssudasdaddiarsassnovlums
danrsinelivsnzanduuvdsiugnssuvesainszuenusavviosduielinsdnny
waInratENnugnssuld

2.1 anwuzneaYnIuIsIuYaUaInNIEUan

Uanszuenieiideiiuniiuit vainsvuenindavenu wasUansyueniaden (1w
1) Tfeadynwdingwit greenback mullet uasiiioInermaniin Liza  subviridis
Iﬂﬂﬁ%aﬁadﬁa Mugil subviridis, M. dussumieri, M.sundanensis, M. brachysoma, M.
compressus, M.jerdoni, M. olivaceus, M. ruthveni, M. philippinus, M. lepidopterus, M.
ampinensis, Liza dussumieri, Chelon compressa, Chelon dussumieri ANITIUNNI
aqmsﬁmuﬁd'ﬁ (Froese and Pauly, 2007)

Class Osteichthyes
Subclass Neopterigii
Order Perciformes

Suborder Mugiloidei
Family Mugilidae
Subfamily Mugilinae
Genus Liza

Species Liza subviridis
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ﬁnvmzﬁ"ﬂwmnszuanﬁﬁﬁgﬂwsaL%'mﬂ'n Vaneauy avsesunniuasdy Taei
auemluiorar 6.1-8.8 vaaA LIRS (standard length: SU) AWl
fovay 21.3 -30.5 ¥9IAULINIATTIU FIUMUIBIUINTLBYUTIIUAING (terminal
mouth) SufUinune Wifituuy Yatsgavesyuuinesiinssgnuinssinsuulaaiuiilouinyu
nszgnmie (preorbital) vaumirdnass druvaneiududntiouneuvatsaen waziindn
azduaiiveuuatgn sayndenti uazvdusnvinfulsranuiesay 42 993NN
(head length : HL) \alusiulam (adipose eyelid) 1W3gfunn Tnsawwyadugaundm
ﬁuawnﬂquiﬂﬁa pupil Smusniluiosay 45.4 -56.3 vasmuei Hulldnwauzuuy
villiform  aguinmuIngsinsuuduiu 3-6 uen wazvnssingds 1 upa Aufldnuundudu
sngeduluuuafianans a3unds (dorsal fin) & 2 mau Ae aundsmeuusniiewefiaiuuds
(spine) 37UU 4 AU uazﬁy’aagju%nmﬁqnmqéﬁﬁaﬁﬁﬁwﬂa Souay 46.7-58.1 Y09ANETI
WAsgIu Asundameuiiassiianyfuaiuseusiuau 9 fu uwandufueiugeusinluuen
woud (unbranch ray) 97U2U 2 AU WAEAMUATUTBUTLALANLYWY (branch ray) S7uau 7
fu ASUAY (and fin) Usgnaumenuasuwdsdiuiu 3 Mu wasiuasuesusuiu 8-9 Au
Tnsagsdumiadasiudrmirtuaiundmoufiaosszana 11y 3 auen (pectoral fin)
Usenoudefuaiudeunauasiuiy 11-16 A wiadufuaiuseusilaliunnuous
(unbranch ray) 994U 2 AU wazNUASUBoUTTALANWYIWY (branch ray) §7u7U 11-14
fiu Taosumiseiusnagiuwmisfianansdid waeimmeniosay 15.5-21.8 va3muEm
WWTg ATUMS (caudal fin) Sdnwasduuaniidiu (stightly forked) indniidnwaizuuy
cycloid  Tnuaiuvdsmauians uazadufufiindasuimidnunagy dueiuenlifindauuy
axillary l¢in3u indafeguuhazunaaufegayndeanin indaiioguuidudneg i (lateral
line scale) fisruau 27-31 inda Fuudvnidimaeuder waslidtiuiuingudnedi
HANAULLI TEURIREMT I 5-6 ugn (Veziin, 2553)
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Ua'mswuaﬂanﬁaaéﬁqiﬂ&%uﬁu‘%mmmaiﬁwuﬁw%nmﬂmuﬁﬁw ﬁg\:'luwm%'auua.,
\wnBaUguY fn1snszreimludusuinuinianmile wasuinadnlanls o mumavmw 42
A uniions 42 aewls wuammuuﬂummw 16 sernigaldea wumiﬂ'luummmuuwm
Ussiaiiguaua aeawmsidy una®e WauTud asden Bulaihids wansna wasine
Tnsanzusnaiiunuid mgm'wvﬁau‘%nmﬁﬁﬂﬁﬁﬂ@iaﬁwma Wuvaniifinnsusus
laalunndnmudy warardeay santudugs ludsavalnewunmsunsnsy Mualusming
LLavaaaumuu Tﬂﬁﬁ]vmﬁ’aummmﬂwm Ureiau weils vea Jiuuasdrnass
mﬁmmaumaﬂumta (Ui, 2553; Froese and Pauly, 2007)

N33R

Umm“uaﬂmuUmmummsatg31uﬂuLUumeaLLaqumﬂssumd‘] YUY DI
’umﬂimmﬂu’uuagﬂuz]ﬂma WU ABun1TIle anvm'mmm'lumﬂmﬂm Uainszuen
uuawauaammmﬂudamu,m.,uam«nm,wmimmnmu mﬂﬁsmmmuatymmqmmama
wil 19y Honsduug Wemsuauniifaguaziionanms nsindeuiiugaulyegag
mvwaumum'lﬂmwumﬁﬂaaﬂmﬂmmvumauq Lwﬂaaﬂiﬂﬂm“uaﬂmu 2 84 LLa'mv
ﬂaummmum'lwuaﬂﬂswm 'lu’utuvwmmuaﬂﬂaw zognuiuudoionduees e
ma'mmsLmﬂq\:aammagﬂuusntuarmﬂua.,ﬂa'ums';mja'lmﬂﬁmfwaw?aﬁumﬂ'La \laln
LﬁaﬁauazﬁmmawawLﬁamsﬁﬂ’da}vsmﬁuLﬂuNalwagﬁﬂwsaé’Uﬁvﬁusmdwmﬁmt,m“laimﬂ
un o1gvesantinlugeazifuguiieaiu uaﬂmﬂuLLaaawawﬁwamamsmudwm
UmﬂsvuaﬂiﬂaﬂﬁsmNanmﬂunau’lumaamummLLa.,umwmmhmﬂ'lunmﬂmwu N3
anewvosanszuanuualmy 2 dnvuAemsiedeudiusysaiu (daily movement) 1Ju
nsdeuiiitufunistuasmenssanuuinamnmeilc fafunnedoufissermnsls
1ﬂau1ﬂﬁﬂ’ﬁuaQjﬁummmﬂ%’wawwﬁa WaznISENEWANANIA (seasonal migration) 1y
nMsndeuiiniiussesasmum Wy monemiton1sely varnssuenidlelafutuas
muﬁuu’ﬂum'lmgLtasawawaaﬂdmm vioindauitlunmuunwirisils wagezirethnduim
ﬂumﬂumﬂﬂLﬂﬂJﬂﬂﬂNLWﬂL’U’]M’]@’MULLauL‘-\lityLMUIﬁ (Liu et al, (2009a) ; Liu et al,
(2009b))

WOANTIUNITAUD NS
YamnsguanazuiiusuUInawwg el viasuliveauluingiuit®dy lngemisi

NuUILYNATRINIUBIVIBN (gill raker) Az Mazidoaudintuitissuumafuemsivinune
ot (pharynx) Teeilatuaeiildlunisnsesdunisinguuelunglildiuasnseing nssnae
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Aoudramun Sndanflefiugausa wifasulufidndusonudamuuseandamlunistos
9115 Falldnwmradinsyiwizun AINNEIENABNIUTENIN 7 VINT09ANE1IE67
ngAnssunsfiveseemAuauiuianit ownsiau léun unasimeudn’ lnevnon s
ninles uareiunioans Wumy wdnfivainse svaniimued 24 Jaduns wqmﬂssums
ﬂummsmluumsmaauuﬂaaaﬂmaw Tngamsfinvlunssinede lnozmen ernuniios
amieilidnvsiduduae wavedunidans Uannszuensaumiunuiuviasinlae
gnuanszusnvzfiuianizunasineufuemsviniy dwemisinulunseinizyes
Yanszuen eiun uwasimeu wu laoznay awsiediden mwéwﬁt,’?ml,l,ﬂuﬁ%‘&u Tsfnes
Moouves MY Meosuvusunzla MgpuLNnEwiy l9uan gnuan wonanitawueniy
nntesuar zunToinge1eq saensutawsinld Wuld Tugdlenisenewifianisangle
Umﬂsvuaﬂummmaamsmmsuaammvxsaluﬂummnaa aﬂﬂmﬂssuaﬂumawumums
@onfuamisiunnsneiy Ungnuanszuanasiliandsnninidusmiudiussuin 2 Ju 39
Qﬂﬂmﬂsuuamuuuﬂummsmamq 3 Ju LLasQﬂUmmmsaﬂummﬂmﬂaquﬂwmwz
guvun (Yuzinw, 2553)

2.2 Ay iAsYgiavesUanszuen

UsemAlnesimsdudnitdasudu 1 u 10 Uszineusnvaalanlpeianizog 1989 s
Usenaneia mmﬁauaaﬁamsﬂsumwwsumﬂlwa WA, 2553 WUINRaus W, 2500 2553
umamamWﬂﬂ1swamammmmsmmaawwE]mmﬂusaaa~ 77 YomaNaRIINNITUTEN
viovue wialumsussusdaingiafosar 52.3 warmnwisideeiieosas 24.7 'muq'lu
ninensyszuameiliiddyuesUsamalnefevainszuen mﬁagaﬂ‘%mmﬁ’mﬁmﬁuﬁ%’u
lﬁﬁv’wmsmﬂwsLm“Lﬁ"amaﬁqc%aum'ﬂ 2549 2553 wuindinnssuvainsy Uamwuawu
Seuq laefiv3uiunisduaie 6,700 mumaﬂﬂmﬂuuam 380 awumsel windunandn
Mnilweiasnine 180 uum wariladuaiiy 200 &wuum (nauddeuazinseviadinng
Uszan, 2555) uammuﬂmuuumswsummmuﬂ'lumsmwuLamuaﬂmuamﬂmsawm’lu
555UYA Luawwmjmﬂss'uaﬂmuﬂmwﬂuuwaaﬂmauLﬂummswma'lumsmwmﬂsmm
unasmovluvoiduald mwsmaﬂwmwuau’la’lumsLamﬂmﬂsvuaﬂﬂummuaqmﬂmstam
mLstsvauﬂtymmsmmwumﬂ aqmaaumﬂaauiﬂLLaumsLﬂmimmmlwmmaﬂauim
IHvuraiinaindoenis mumsmﬂamsuuaﬂlmam'luuamLwa'lmﬂumsaquawwmmwlu
msﬂsuﬂsqamwmLLausﬂmamamuﬁssumm aﬂmumnammuuuummmaﬂmmam
'lwmmcnaamswuﬁﬂawﬂsvuaﬂmuaqmﬂ Uagduausavimsiweinlyvainssvenineld
mﬂwameuﬁﬂmﬂmammmsmmlmmLLmaws.,aU“Uzymwauuwuﬁ”lumewaﬂumm
maamsmvmamwuﬁmuumﬂwswwauaLﬂmﬂuwaawuﬁﬂssmaqﬂmﬂsvuam.,m'lwms
Usuﬂsqwuﬁwszawﬁﬂ1mwummu
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s

ﬂaﬂuuﬁﬂﬂsmmamsUsumﬁwumsﬁué’miﬁmaumsmwwﬁaaé’miﬁwﬁmsﬁ’wm

A
] <t

UG :Jmsmmmsmqwusmamsuﬂ‘ﬁ‘luammmswswmﬂsma'lwmmsn'lwsvia‘uu
Iﬂaawwaﬁuuauwsuawsmwaqaﬂ nsidnIudeiafuiidnwaen1si1s9330 Snsanns
wigyiule dmsnissen LLavsUuuumsauwuswu.mﬂmanuLUuwaLuaammnwusnssw
wensieiuluusazyin i‘]'«aq'uuLwﬂuﬂmmwuamwusmamumwmwmLﬁuaawmnm"lw
mmmmsmaaummumnmwwaaaaummlé‘tusmdmana‘lmmﬁ’duLanamsamma LU
Tsfua3aommne Toun aaiahm mmumsmmaauLLa.,LUssrumaummummwaﬂﬂsmu
viinsneg wasfiduenIomuns Wun lulesusvinalay (microsatellites), \emIg
815L8WA (Randomly Amplified Polymorphic DNA; RAPD), msammaLaLaWLLaaw
(Amphf‘ed fragment length; polymorphism; AFLP)u.avLﬂsaawmamﬂiﬂmaum%'mLauLa
saummsmaaaaummummmN'Lummaqm'uaaamumﬂﬁialwwummm'Nq Fafdue
msawmammmuaﬂmmumnmamawusﬂsmlﬂautaaﬂLLa.,nﬂmaamﬂﬂsmumsamma
warldUSuadedelunisesieasuiendntey MBulaied asmuns ivmuntuluda i
winseg ludssnalneiivse Ta*numamsmmwuu.auﬂmﬂms'Lumausn‘é‘lu'lwumsU yUu
‘uaamawuswwﬂwamLaammwamwmamawusnssuuaumamawanumvmawusnssw
Wulsslowdsanisinzides msUsUUsawus msmmsmmﬂ‘uTUsuﬂsumsﬂmLaamwams
AN mmwuuUsmawusnssumaIuUsvmns HAZAIWUANA 1IN NN UTNTTUTENT
Usernsvasdni & muumsmmc&mwamwawwwwusnssuﬂuaaamummamuﬂmsvm
ma'luﬂsvmﬂma.,u,mastwmnsmummmmyamwamammﬂmswswmﬂsammumav
¥1n szmmmswlmmfmmaaawusmamswumummsnmlwsvamm"l*n"lumsﬂmmsma
wusﬂssmaaammmma wlalust 9@ (Frankham et al. , 2002)

{IaauuumsmmmsmmnuwusmamsLLa.,LwﬂuﬂmaammwmmﬁﬂmLLa.,
Uszeneldusy Ia‘uu'uaamwmﬂsamuﬂuﬂ'nm'mq 'Lmﬁulﬂamwwu WU nsszyaldd
mmﬂuﬂﬂsaaswﬂsvmns mswaumumawus ﬂ’]i’)Lﬂi’luViNaﬂiuVlUﬂNWUSﬂﬁumEJﬂ’]i‘D‘U
dnfiuay msmmamamm Lﬂsammawusﬂssuuuwsﬂmuamwa’Lumsaﬂms
V¥MEnSL Ima‘ma’lumsmu,unLLa.,mﬂm'manumzmawusﬂsmwmau"lﬂuammwmaa
msﬂﬂwusmamuwauuwusm TWNIMTINLRUNITRAN D WA Rus dmdunisadng
TUsmemsmwuswuﬂszawﬁnwwuumaaummswumumawusnssuLUuamm aoutlan e
AUDVBIEU (gene frequency) wazen heritability luisazUszrnsannsayseifiusssy
msawawlﬂsmmmsmﬂmsmms mixed stock $¥EMINUTTYINTAISANEILALFRAY
wusﬂssmaaammma"ma“lwL'm'LaamsLUaauuanaaﬂsumﬂsamu'ma'l.ussm‘mml,av‘lu
Tsamzdedldiody



'LUEW\'WI“‘LEWIEY\EJ‘UUW\MSJWT\SJ‘M&WH‘M&WEJVI’N‘WUﬁﬂ’5’51}@WLU@JQ'\HWQG\H??NH’W')’\QI‘U
msa‘wawmamﬂunaummﬂwwaammemaawa’[ummwwmﬂuawmawuﬁﬂsmmuau
Nﬂ’]’\ﬁJLﬂﬂ\‘iﬂdﬁ’f)ﬂ’\’ianWUﬁ muumsﬂsuﬂsawuﬁﬂssuammwumwwmnuawmd
‘WUﬁﬂiiﬁJW\LLa msﬂﬂmwuﬁmamsﬂsumﬂwadammmﬁuamm’[uﬁssmm wazlse
L‘W’\uLaENQ”VI’\IMH’\SJ’\?ﬂQWﬂ’\’iﬂ’YiLW’\ wuﬁuauwammwuﬁﬂlmamammuau swsanse
Lﬂ’]’iu’]dﬂﬁ’itﬂﬂﬂ'\’iNﬂﬁJﬂUL@dlUﬂaﬁJLﬂ’iainﬁ uanmnuuLmawmawuﬁnssummalums
‘\ﬂLLUﬂ‘UU("I‘U’eNam’]U’\LW@N&U?JS‘UUM’Nﬂ’\’iﬂ’]LLﬁSLW’e)ﬂ’ﬁ’e)U’iﬂ‘d’e)ﬂWlﬂ

2.4 lulnrsunssamsualudas

msmnm‘lmaaswwuﬁmamsﬂs“mnwaaammLammawma‘[manama’[ﬂums
A3I9APUMAI5IWY Random amplification of polymorphic DNA (RAPD), Amplified
fragment Length Polymorph|sm (AFLP) uaz Simple Sequence Repeat (SSR) (Kl inbunga
et al., 2007) {]muuumiawmsﬂ,mLanavsmaa"lmummuw’[u{]fmuulmLm nsAnwIdIU
tndlelvdlululnrounIedowinidefinatsusznisigy finstheneaiugnssumau
m'[uumwmmaﬂaanwuaaam*unma’[uﬂsx‘mnsmm’[ﬁlumaa’[wmama’[uﬂsmmwmn'[u
NsIRUMIeEusazAsy (Brown et al., 1982) aﬂmhﬂ,mﬂaumsaummumn'[uumasmaa
m'[wmsanmmama’[uLmaxﬂswxlmﬂsmmﬁLﬁmmﬂué’wmumn swﬁahiﬁmsl,ﬁm%ﬂau-
Tiudu (recombination) vilWanunsansinaevaedumius neluyseensly warfidyde
uafsmnwsnma‘wuﬁwawammvu,ﬂmsmnm’[msawaammLLUsUs'Jumawuﬁnsm laseada
WHRUGAER SUsTTINI LAz UsSEIRUSEYINS (Guo et al, 2011)

llsrounSeusenauludemidueussang 2-10 %A (Boore, 1999) lulnrounse
Adueludniesiidnwasfuranay (circular DNA) lnafidwuiladlelnduszana 15,000-
17,000 fwua UsgnouludeBusiuau 37 8u unfuiluaswaitoduoulesiie it oty
N3UIUNG oxidative phosphorylation 13 &u wlaswaily transfer RNAs 22 84 way ula
sty small uaw large subunits of ribosomal RNAS §1u7% 2 v lulpreuniedidu
LaumsfamLsaamﬂmaauwlmwwauumlwmuwmuauwsau fldwnduniroulnsaiidou
sadudniludinsudasvadulusiu ( (Crease,1999; Avise, 1986; Ouithavon, 2009) U310
roulnsasieuiidoSonsndein D loop Lﬂumnmwmamswminmawuﬁwaamnmwsn:u
au'[u"l.mimﬂauLmamLUuamsmwaamsmmmaaamama (replication) wagnisuamnsoen
998U (gene expression) (Boore, 1999) 9m51n1547M nucleotide substitution YDIUSLIEY
ﬂau‘lma?lﬁamvaandwu%nmﬁu 510 wiwaraindilu nuclear  genes 25-100 1
uanmnummmﬂﬁi@lwﬁluusn:uaau‘[wsa maummwmmvaaflunws'[mﬂumawma
mautmuaamnmmsﬂuanmama 16ie873 gel electrophoresis Fadiuiinsuenaiuet,
wumu Wil  Geothelphusa dehaani flvum 0.51 kb warluy Callinectes sapidus i
WA 1.44 kb (Segawa and Aotsuka, 2005, Place et al., 2005) fatunisledsy
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thedlelnalupsulnsaiilenFamnranlunsfinweuuusysiunetugnssunielualdd
loun nisAnlassairameiugaansuszanns Amnuvainuatemeiugnssunislulssens
WASHAINMITNAYIINGNIT0IABYIN (bottleneck effect) (Ghivizzani et al., 1993; Douzery
and Randi, 1997 ; Guo et al., 2011)

’he Thr

D-loop
125 .
AN Cyth
165 NDe
TRN\,
ND.
N\ND
e Clyv Lewton
Ne Seracy,
His
NDo Ala ND
Asp Oy
Tr s
Tyr
ND3 O Arg
Sor

Gly

Asp Lve ATPR

i 2 leaseasrewasmduelululanousse
#31: Avise (1994)

2.5 NSANYIAINNAINNAIIMIINUGN ST

Auva nvateneiusnssudududiunievetanunainvareniadinw
(biodiversity) ?fanzﬂauﬁwmmwamwawmaﬁuqﬂisu (genetic  diversity) A2u
vanuatgvesrln (species  diversity) uagauvaInvatenielitaeingl (ecological
diversity) A2 IUMAINUAIENIINUGNTINVUNETIAUALLUTVDIEUNT BN VBIR UGN I
vosdeiitinvinlavidaniloiinielulszansuassewinassnng Sermmainnaeni
Wugnssumeluvsznsiinanmsduiuuuuademalaenisuaniudsutudmnuasns
sl (reamangement) sasfiundelaslulenluseninanisudaiuuululodasiud
snany dumNVa AVANEILENI ST U sE N aintuileaindnludsyansiing
wonfeennUssrnanuuazButenndunaniug annisiiemdusewitassnsyinl
mulivesuoadadsuutacly Sedriinsdremvesduuinussynsiiinuuansneiy
dntiees uidhiimsaewveesdiuties viehifiasUssuinsfazunndrafuannaulussesiian
wilsUszrnsiuenarnfuasiifanuinisiiventedy ewnenaisudusalidifu
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anmuandeniidsuwvadly JuilviAneuuanineseninsusssinsuasilugng
Tiawnsiadusiewuging (speciation)

mmwmnwawwwﬁuﬁ‘nssmﬁuﬁugmﬁﬁwﬁmum'ammag’sam%wﬁmﬁuﬁ: (species)
Tagdeiliddnifindnuvainuanenieiusnssusi arldanunsavfudildmnaniwiindes
wasuuwadluAssthlugnmsgaiug  uenamndumnumarnvatefidmniurainsiuau
wowdugMeWugnssu (effective population size, Ne) Uosazthlugniswauidendn Faflua
Tidnwaeisiudanisegsen deunesas mIsuinsissndudossnvanunainwatenia
wugnssunelulszrinsuasseninuszansty dsasinlildedneduseavinwAsedlod
TeyannuvainvateeiugnIsivesUstansidmune (Frankham et al.,2002)

nszmumsmﬁauuﬂawNﬁ’uqnssumsflwsamns

Usernslusssuvddnimginssuiideavuluanussansmmgud iesanida
NSEUIUMSMIRUGNTINANY nssurumsddniiAeitesiivide

1) MsvIeIenaRugnssu (genctic drift) Aemsimuiivesneadadsuuasiy
agiliififiemng iRnennsTiugnssIRissuduiiulFdevenlugiogdeluvhls
Aiansideuuas 2 Usems fe (1) Wugnssuwassugnuansnaaniuneul (2) Ussennsae
gmﬁammwmnwawmaﬁuqnssﬂmauaa3aa?wmwﬁwzgfgmalﬂ‘lmmawml,aaﬁaﬁﬁ
Audis fudmauneadadeiumivzananiiofisuiusyenssssund asvuiuns
pgrmeiugnssinAatufiulszrnsvmnadnunnissensaunelng

2) NsaemBusEninelsEens (gene flow) LARAINau@nvesUseansnislumay
Wugrudnusyansnils mindedi@in 2 nquiimsdiomduluseiuiigs aruusnseszning
Usyns 2 nau Aevlfesassunseiaduussmnaiien mnsedunistemBuseninangus
ﬂy’aamnduﬁmmsﬂmmumnﬁquﬁuqnssu HadeiidovnemsiemBuseninngy 919
sudsfadenanientw wWu anmgiivssinaniodsnsaine uardadenisdainen
AudwIsssunankly vienmsiiggnianslesneiu

3) M151NAN1IEABYIA (demographic  bottlenecks) AR nnisfiusazIlulnds
Temagndmidanasnainuszansiiliviniy msdmdeniuusernsdnithsssusanwnse
WARlianan1IesssuYd 1 msuj5auwaaqm‘wgﬁmaaffm%amnmsnszv‘iwmwwé Ly
nslfiedesflefidumesieodnidnuuenie nsdmdenaraviilienumarnuatsynaiugnssa
veeUsymnswindunieanasiuagiudnuas Slulnifidulslulelnaviewmelslelnaiign
Arean1nUsyyns wavesmsAndensednwurtinuAenisiidsuriafsyesdnumsyes
Usspnsgudaly (Tumns wasdsnnsel, 2551)
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2.6 mafnwlassadravugaaniuszens

msﬂnm‘lﬂsaaswwuﬁmamsﬂsvmnsmumsﬂnmmimaauuﬂaamawuﬁnssuau
maammﬂﬂmammwmans wumamsmaauLLUaamwnmawwsamwwmnwmewm
wuﬁﬂisummﬂmﬂmﬂmi{]mamaaamﬂaau msawawmammmawuﬁ (Ayala, 1982:
Slatkin, 1987) i‘ULLUUIﬂS\iaS’NV]’quﬁﬂ’]amS'Uiv"v’]ﬂiﬂu‘U\i‘Uaﬂﬂ\iﬂ’ﬂua’m’ﬁﬂumiaaiaﬂ
faaFinaunsouuimlfinne az.muwawaauwﬂﬂaLtamaaﬂTusUwaammu
wmﬂum&Jmawuﬁﬂssuwmm.,aununauﬂszmﬂs Iﬂ&lﬂ’]iLﬂﬂIﬂixﬁﬂi’]xﬁUi“‘U’]ﬂimﬂ‘\)’mmiw
umsmﬂmwmmmmsnTumsaamaauTuﬂauUs LYINIIUNTTAVINNSIBANSEENE Y
aumaammﬂﬂwamm kU 1']mamaamﬂmwmmumams wsammmmscﬂumsauwuﬁ
8n153iAsne wiﬂsaaswwuﬁﬂwamws mniuuuwmmﬁmu nstdSeuLfisuan
heterozygosity MsamsL'Usemmemmwuﬂiﬂsaumawuﬁﬂiiu dmsumsAnuilasade
wuﬁmamsﬂsumﬂimamiawmaIuLaﬂamUumﬂumﬂ?ﬂaimuuuaﬂmﬁmsmiemmem
AMNUUITUTWMINUTNSSUAEDT Analysis of molecular variance (AMOVA) lng AMOVA
mmmsﬂummmsmmLLmnmamawuﬁnssu‘lﬂamsamﬂmmLmﬂmwaamﬂumﬂﬁialwﬂ
Iﬂammmhsmwwm squared-distances  matrix NNMSUTIULTBUSENIN9RTD
LLaIwaleIﬂaﬂ.,mmmaaﬂmmummuﬂiﬂsauaaﬂmLuamaﬂmﬂuiﬂuwmmm
F-statistic analogs muse ﬂwaamsmeauﬂsummmmaau (Excoffier and  Lischer,
2010)

2.7 msAnwUsEIRUsEYIns

miﬂﬂmﬂs"amﬂs”mmmumsﬂm-nmsﬂuwmsmaauuﬂawm effective
population size Tutsszeziiafisiiun nmslddduiedlelndasnsafivstunatady
I:,JLﬂamaasmmwaamsﬂmawumwa‘lﬁmﬂmLumsmaauuﬂammumlﬂmu 3939988y
M3V IUINVBITEINTINE M IANWISaundUSI83 2NN coalescent Lwamﬂmm
Uz N sSABuLaE AN STEE6 (Tajima, 1989 ; Rogers and Harpending, 1992) 8n3Ends
%Qu&llﬂ‘ﬁﬂﬂ'13Gﬂ3’2ﬂaE)Uﬂiu’]Vlﬂiu"U’miﬂE)ﬂ’]iﬂﬂH'] Neutrality tests (Tajima’s D and Fu’s
F statistics) Iﬂmﬁumuﬂﬁmmaaws synsinsdsauulumnUssnsiy neutral
population Falulse °znﬂiwumsmaauuﬂaamwmmauamuaammﬂi’]mamaamsmﬂ
nsnaneRuiuazgenetic  drift  vintu Wardea1u1509529d@0UNISIUABULUAYS g
population size l#8nde (Mousset et al, 2004) Inglunsmsavaeuses Tajima’s D
test Uay Fu’s Fs test MINLARAAY waRIIUSEYINSIAY HIUNSENARLEBNULUY purifying
selection mamamﬂmi‘ummmﬂﬂidﬂﬂs (population expansion) ¥neu laeeAn Fu’s
Fs nvummmmscﬂumsmaaaaumsmﬂmsmmammﬂﬂsmmﬂwawmummau (Fu,
1997) msmmaauﬂsuamﬂ5.,°v1ﬂsamﬁmswuauﬂamsmsmaaummﬁ mismatch
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distribution 1&35 mismatch distribution 1{un1sAsI9aBUNTUNINTE AT BI IR
LUsaumaULUuswﬂwaammwaamsnmswuﬁ Inguanseanunlugvuuvyeanisdines
laun 6, 6, (ouwazuds population erowth) uagen (szznalunmsnateiug) uazd
wanawaluguuuUraInsnIsnszareld (Rogers and Harpending ,1992) Tngvnnns iy
JUUUU smooth unimodal distributions uamammsauamaamsmmmsnmawuﬁmwaa‘]
nanshiuszansinzsuiinsssesunasnileliuuni At MINIgULUUBInI LTy
WUU ragged multimodal distributions uammﬂsumnsumsmmmwaamsnmawwm
munwsanmmaanswwmmwmmsnmawuﬁmasnmmmama‘tuus yrnsitudeuansin
Usz‘mnsmmmwﬂmLLa“LUuUSummmUu constant population size. (Cassone and
Boulding, 2006)

2.8 msAneugAanivszrnsludamee

nMsAnwRugmansUszvnsussUameiaauisadiosilidnlelunalnussnis
LUaEmLLUan’NW‘LJﬁﬂSSSJ (Tudela et al., 1999) mmmmuwaualﬂ'l‘ﬁ‘lumsmumuamms
ningnsla (Roldan et al, 2000) E‘l’\L‘ViWU@NmiLﬂﬂiﬂix‘laS’NWUﬁﬂ’\E‘IMSUSJﬁ’]ﬂS‘UBQE‘IW)
neaiivatsUadegu ﬁaaamwﬂanamw%a oun nszuarh thaunas w1y 1usu Jade
NI 1 nMsiedsuiivesisey nagmslun1sduiug Wudu (Roman and Palumbi,
2004) msmmmmanwaaiﬂsaaswss‘mnwawmawmmmnmwmzawmsmw
Usvmnsmmﬁulw%ﬁi‘]a%’ammﬁmam‘mmwﬁ"’uﬁﬂﬁlﬁmmsnLﬁmmsmsmaussmw
fula mammmnmswumsmnmaewawagﬂ;maa%aamawuuwawawmm“ammuu
(Bowen et al., 2001; Guarnieo et al. , 2002; Carmill et al., 2003; Bernal-Ramirez et al.,
2003; Hoffman et al., 2005)

mmnmwuﬁmamsﬂssmnwaana'mJmnswanﬁswmumsﬁnmswmmawu‘lu
AUTEIYA LY nsfinulassairmiusmansuszanstuainssuenn (Mugil cephalus)
1 14 aandifiviretanyuldun tele somasde suldnuwis awdnile glsuay
wonIna Ima‘l%awmumﬂaialmmamwawu ot b wuhiamuanereslasadie
stmnwawnmﬂuavaawmwsvmnsumwmwmmmmum (Livi and Crosetti,
2011) mmnmiﬂsaaswwuﬁmamwsumnwawmnmanmenmsﬂwaamumdma‘w
msawmawuﬁnssulﬂﬂsuwmalaw Uinudunsauresdy P wulliiRelassarswes
Us.fmnsanuLumanmumwmmmmsuwsnsvmsuaumwmwssmnsmsmums
Ao (Blel et al. , 2010) nWmnmiﬂsaaswawuﬁmamﬂsvmnwawmnsvuanmw
mnmaﬁwawsummuima‘t‘umﬂuﬂ AFLP  wamisfinwinuininlassadeweslsesing
mmuamuaamawnmsmmmsmamaulmuaa (Liu et al, 200%9a) MsAnwilaseade
wuqmamsﬂszmns‘lwmnsz'uanLmszmwwszmnsmnmaﬁhmau‘lﬁuazmaiﬁqmaumﬁa
Ima‘l%éwﬁuﬁaﬂ5Ialwﬁ'uwdawaaﬂauima‘%ﬁsuluiuimﬂaum?aaﬁtémawudwﬁmw
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u,mnmwaﬂmaamaﬂivmnwaamaawwﬂau,a'vmwmwivmnmmwmwmmiuaﬂ
Iwaaledu (Pleistocene) (Liu et al., 2009b)
dwiunsfnwilassadiofugemaniusssnsvasainssuaniulsanelve Ssliaed
IENUNNBUIWATIBNUN AN YBIUaTin S u nsAnwlassainaiugmansuszens
vasuanYeunsLa (Rachycentron  canadum) 'Lummilamﬂwauamumuuim’tﬂml%
Lﬂsawmawuﬁnsiuluimuwmalaw wan1IfnyInUIIAIILMAINTATE NI UGN T TITES
anaumLamaaaEJa'LnaLﬂmnuu,avluwum"mLmnmamawuﬁnﬁwaaﬂi'vmnimaaaﬂwa
mm"lms‘vﬂ.uum"mu,mnmwua\ﬁﬂseaswaUwmnsu"mvLnﬂmnn"lswun"lswaunwaama'l,u
nau (Phinchongsakuldit et al., 2013) mmnmiﬂsaaiwawuqmwamiﬂizwwnimaauw
(Hippocampus kuda) lulszmAlnelaeifiudegannnzaileninsuarsuniiulagldlag
lnelddiuiamdlelndnnlilnreuwnioamsueuinunouingadidou KANIIANYINUIT
ﬁiﬂiaamﬂivmnsmmuuaumwmwmaaaﬁe‘wvtaum"nmawnumamawuﬁnﬁuaammm
msﬁmmmannu'luuma“ﬂw“ta (Panithanarak et al., 2010) A1SANYIAIILMAINVANE N
Wugnssuveslainy¥s (Epinephelus coioides) lunzialvewardulaididelasldiedasmne
wugnssululasueninalayt Tuussinalneifiufmog idmauasaisssusivuasats Ha
msmnmwmmmmumnumamawuﬁnisuuaau,a.,wu'Jﬂﬂiaaiwmawuqniswae
UsznsludminuasaissmusuuandninUssansluumasiy (Antoro et al. , 2006)
mﬁnmiﬂsaamawuqmamﬂssmnwaanquﬂa"mzLawa"mamuuu'szwvwéflaﬁ
vargenuunsineilassaieafugeansussuinsvesan Korean threadsail filefish
(Stephanolepis  cirrhifer) anuiiiuioievesuszmamnivd laeldlasldiaieamune
wugnssululasuevimaladt 11 dumia wammnmwmmamwmnumamawuﬁnisuae
u,aku’nﬁiﬂsaaswwaaﬂsvmnimmuiﬂamnm‘maﬁamn Geomundo fiAULANF19970
MNUTNaEImMainee Lnﬂmmﬁnmuumsmmﬂﬁngmmﬂamw (genetic bottleneck)
Wnay (An et al, 2013)  nsfnwlasaiaiugemaniussnsvesanseuaein
aun Himantura gerrardi, Neotrygon kuhlii wa¥ Taeniura lymna i]"ln‘ﬁu"?it‘um Central
Indo  West Pacific Tﬂﬂ'l%’t,ﬂ?awmaﬁugnﬁumne‘m’muu’a polymorphic site U89duNIIY
PNBUAN) S 7 By wudndimuuenanevedaseaavsssinsiiagulaenuins
53&13%1aswimma’aﬁagjﬁumn%uaz@laﬁﬂ’nuumnahwaﬂﬂiaa%"laﬂivmnimn%u (Borsa
et al, 2012 mmnuﬂﬂiaaswwuﬁmamﬂ5Wv"|n5°uaaﬂm whitefish  (Coregonus
maraena) mnmLauaamnuaxmm’dwaaa’smuiﬂalmmawmawuﬁnsiulﬂﬂsuwmalaw
7 mLmumanwﬁnmwmwﬁiﬂiaaﬂwaaﬂivmnﬂﬂauamﬂumaﬁamau’tmua“maumuau,m
wmwmmumnmaaummumnmumaizasmaL‘wumnmu (Olsson et al., 2012) A15ANYN
lassafeiugrmansussyinsvasuan spottedtail goby (Synechogobius ommaturus) 370
maﬁaﬂ%wﬂnmuﬁua sdulaeldnailn AFLP nansAnw I lifilaseainavesusseng
Lnﬂmuumwmmmmumnumewnawuﬁnﬁuaamnuam’nﬂm spottedtail goby i
ANNANIALUNITUNIATEAIEFWIN (Song et al, 2010) nsfnwlassasiaiugenans
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Uszrnsvesuatlunuivsnissasssiinfe  Plectropomus  maculatus Wag Lutjanus
carponotatus NKUIVEN15e Great Barrier Reef assnoawnsidy lagldarduiandlolne
nlulnpsumdvamdueusnuasulnsasidou wan1sAnwnuitliilaswasevesusevins
spunansdauarlunssnnslinssanisueniu (Evans et al., 2010)
Sagtuinisfinmanuannuaneyneiugnssuwasnsinelassarsuszensluded
neadintstnwilasldgsuiiedlelndlulilareumdsamauie vmmoulnsasdoududu
fleanniu wazannisiideyaneiusmanivszansrasuanssueniutszmalnedals)
weilsenuiniey fuulunuiduaddsdddsuiedlolnalululpreunisaidueuinm
ﬂauiwsa‘i%'smt.ﬁaﬁﬂmimaa%"mﬁ’uqmam’ﬂimﬂsLLaxﬂsxi’ﬁﬂsmﬂ's«uawa'msxuaﬂ‘l,u
Uixmﬂlmimaﬁazgammimmmﬁ'}lu'lfﬂumsﬁa'15mﬂums%’mmmaxﬂﬁﬁsxm
Janszuenlusningldeersiussansnmuasdnslismmmainvatenisiugnssy
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uni 3
F5n19aniiunisivy

3.1.7aquaraunsni

3.1.1 M9

Wiudegsainseuenandiminaga nsed Wean Unendl aewan unsASsITNIIY
INTTYT AYVITANATIN THUDILALATIA TIINUATIUIN 175 &2 (il 3, mnsnadt 1)
wdmniuiuiedianlilunhufudidatwoniiinsuaniuinuligamai 20 pwn
\waLea

Samut Songkram

° 4 Rayong
.'. ] Petchburi
ROy
® N Q.c
Q‘?Q Tr.at
"o o
¢
o
-0
n
B.O. [ 2
° 0
Ph N
ang Nga Nakhon Si Thammarat
0
rabi
ongkhla
Pattani

Satugt;) \

< L & a [-3 @/ '
ATNN 3 UINEUNUVILNURIDEY

3.1.2 gaafinddue
Genomic DNA Mini Kit
3.1.3 9avi1 PCR product Tudavd
Gel/PCR DNA fragments extraction kit
3.1.4 Wsunadiaseidayanaiugmansuseens
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3.2. psanARBuLATMIRLUTIAR B U wne
3.2.1 n1sanefdue
dnifovan (muscle tissue) minUseinas 20-30 fiadndu e total
genomic DNA ﬁ'sa‘qﬂaﬁﬂ Tissue Genomic DNA Extraction Mini Kit (FAVORGEN, BIOTECH
CORP.)
3.2.2 NMsiUBnaAueineg
WnUBinadiduemneuinueoulnsaiilousenisiufiseisens
(PCR) lagle forward primer LSCR H1 5'- TCA ACT CCT ATC TAT AGC TCC C 3’ uas
reverse primer LSCR L1 5’- GTC CAT AAC ATC TTC AGT GTC 3 Tuviasafi@sns
Usenaumiy 10X Tag buffer 5 lulasans, 25 mM MeCl, 7.5 Tallasdns, 2 mM dNTPs mix

4 Lilasing, 10 LM primer forward 2 lulasansg,10 M primer reverse 2 lalasans, Tag
DNA polymerase (RBCbiosciences, USA) 0.5 lilpsams (2.5 unit), DNA template 5
lulasdng (50-100 ng) wax ultrapure water 24 lalasAns WNUSuaAmEwa e
1384 Mastercycler Eppendorf  (Germany) LS%JC‘]UI@EJﬂ’!SLLEJﬂﬂ’!EJﬂLEJULEJ (|n|t1al
denaturation) wamwnu 94 pemuwaded 4 Wil 9 ntuuenarediduie (denaturation) 7
gungil 94 osmuwaldea 40 il angamgiiielilwsefidgiufiBuloiuuuy
(annealing) igamgl 54 smugaidea 1 il waviugavpliiesedaneididuie
(extension) figamadl 72 sswnwalea 1 wiisududiuay 35 sou warldgnmgiigang
Wedaeszvianefiduie (final extension) flgaumgdl 72 ssrugaidea 10 wil
3.23 mansnasuivuaidmnsuasmsmaduinadleng

dwan1syuiseaiigenslunsisasudisinadn agarose  gel
electrophoresis hwanAnfige{filsvinlusaniseg GeUPCR  Purification  Mini  Kit
(FAVORGEN, BIOTECH CORP) antudsiiduiauiavdniilumsrduinadlalndfimiae
13n13 (17 Base Laboratory, Malaysia)

3.3. MSIANMSTRYAUATNITIATIEAUNEINNAIININUGNTTY
3.3.1 mydamsteyadnuiindlelne
L"E'famia'ﬁ’aua‘ﬁudauﬁﬂﬁuﬁqﬂ“‘l@lwéﬁm‘wsunsu CAP3 software (Huang
and Madan, 1999) vin1s allgnment aatlusunsy ClustalW version 2.0.12 (Larkin et al.,
2007) udUSusuanemanata
3.3.2 MIAATIERAINMAINYAIENNRUGNT TN
AaTwRAMIMaINraIENaNugnIsulaeuten nucleotide diversity (r; Nei,
1987), haplotype diversity (h; Nei, 1987) uagfin mean number of nucleotide
differences seminauginalndvovuadaelusunsy DnaSP version 5.00 (Librado and
Rozas, 2009)
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3.4. mylanailassaiiugaansusseing
3.4.1 \nseadeiugransussens
nnesilassaianugeansusynssaeds analysis of molecular variance

(AMOVA) tielUSsufivuseiuanuvainuanemeiugnssumelusassuieussansiagly
Tusunsu ARLEQUIN version 3.5.1.2 (Excoffier and Lischer, 2010) l§n1svien 10,000
permutations JlAsgiiAn Fstatistic W @, @ way O 1Hn1svinen 10,000
permutations lagvinmsiwsieimdu 6 wuu lown

MsIATIEALuLd 1 wisuszansidu 10 nduusyansaudmiaiiiv
feeha (single region) leundswinana nszd Waar Yamndl aevan uRsASSISNSY WWYSY3
AUNTAINTIN TTUDUATRTIA

MAATERlUUT 2 wianguussnsifuaeandy Tdun naumziadusniiy
Usznaumsuszeinsaindminaga nsyluazwea uagnguvziasalvne Usznoudae
Uszansnndamiadnmil a39a7 UATASITINTIY INTIYS AyVISEINTIN STUDILALATIA

mMsAszibuui 3 wanguusrsinaiuamngaliun ndumgiadunidiy
Usenouiisussansandaminaga nseluavien, nguenminemouaisusznoudae
Uszgnsnndaniadamil asvaruarunsaSsssusy waznquenminemsuuulsznausie
USEANIINTIVIANYTYT AUVTAIRTIN SEUDMALATIN

MyAATAULR 4 Wenguussrnsiiuanengs Hur ndunzaduay
Usznaufedszansaindmiaaga nseluagian uagnguanineneudresusenaudae
Uszmnsnndewintamil avwauasunsedsssus

myiaTERuud 5 winguussnafuassngy tiun nauMgLaduaIu
Usgnaumsussyinsaindminaga nszduasien warsilvensuuuussnaudieusseins
NIINIANNYTYT AUNTAIRNTI TLHDMALATIN

MINATIIUUR 6 wianguuszansifuaoingy Tiun nqueilnemeudns
Usgnaumeuszansandminiaei asvauasunsadsssuny wazngueminenauuy
Usznaumeussansandanioumesys auvnsasns i szealasnse

3.4.2 sruevemenugnIsy

AATIEATLELVIIMIIRUGNITUITNINUSEI NSNS pairwise For 1913
yhe 10,000 permutations asl#lusunsu ARLEQUIN version 3.5.1.2 (Excoffier and
Lischer, 2010)

3.5. myiAsiusEiRUsEeIng
3.5.1 vadau neutrality test
AimsnzaiAn Tajima’s D (Tajima, 1989) uas FU’s Fs (Fu, 1997) ilavinaoy
nsileaiunrasuseannsann neutral population 19n15v6h 10,000 permutations Lagld
lUsunsu ARLEQUIN version 3.5.1.2 (Excoffier and Lischer, 2010)
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3.5.2 veaau mismatch distribution
AATIEY mismatch distribution ieAnwInIseEIUIaTBIUsEEINSAELE
auufgiu sudden expansion model lawl¥Amaasu Harpending Raggedness index
(Harpending, 1994) uaz sum of squared deviations (SSD) \Wevnaay eoodness-of fit 14
M3¥%A 10,000 permutations 1aglglUsunsy ARLEQUIN version 3.5.1.2 (Excoffier and
Lischer, 2010) Usziliutuinvesusssnsdenisniiaes 6, uax 6, e 6, uav 6, wihtu

2N e N fern effective female population size
3.5.3 @379 minimum spanning tree (MSN)
%19 minimum  spanning tree iANwIAIMENRUS TR UAazusTwalnd
IngleA1 mean number of pairwise differences seninausinalndsielusunsy ARLEQUIN
version 3.5.1.2 (Excoffier and Lischer, 2010) 1¥n15vien 10,000 permutations
3.5.4 miszeznailunisueguinuseens
minatlunsveerunuszeins (0 Tegldams ¢ w2u e t fe

expansion time way 24 = [d X generation time X number of bases leein M oA
mutation rate wasiiAwviniu 3.6% per million year (Henriques et al., 2014)
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4.1. ﬁ’J’IN‘VIﬁ’IﬂWﬁ'IEI‘VI’NﬁIUS‘ﬂiiﬂ

dwiuihedlalndvasansruanusassildwuiuadug 538-545 Avua delums
align sites 546@1une wuay monomorphic sites 430 @y polymorphic sites 116
FUVUY (snngleton variable site 15 Auis way parsimony variable site 116 #unuq) il
welwalydfamun 50 ualnalnd Usgnaulusheuslwalndiidy shared haplotype 113U
21 uslwalnlosuvadunslnalndindy shared haplotype 5¥v319Usgans 1 1uslwalnd
uaw shared haplotype neluvszying 10 uslwalnd Tasualnalnd H10 WHuwsinalndi
fmngnanyndaialunauimialunsiesunisiy drusslnalnt H3a flau@nannndamia
Tunduvsiasnlneeniiudmdnasuan (m15199i1) IﬂfmﬂﬂﬂllUS"’d"lﬂiEJﬂL’Ju‘\]\iM’Jﬂﬂ‘j”UN
rare haplotype smmmu 29 uglwalnd Teedanialnemid Saviaaewan uardmsnszuns
i rare haplotype mnwaﬂﬂa 7 walnalnd dmduen haplotype diversity uﬂ"laa'lu’m\i
0.125 0.956 @yufn nucleotide diversity ifinaglluras 0.000 - 0.0721a8A1 haplotype
dlver5|ty maaﬂsv’mnsmwmum 0.916 + 0.014 wave1 nucleotide diversity ¥a3Usy1ng
wavuaildn 0.063 + 0.002 dmivdimuvarnvatemeiugnssuléun Sruuusinalng,
MUY polymorphlc sites, haplotype diversity (h) way nucleotide diversity (r) uwansly
AN5199) 2
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A9ei 1 nsnsyarevesaiwalnluusias Smiafiiumets
Haplotype ST KB PN PT SK NS PB SM RY TR TOTAL
01
02
03
04
05
06
07
08
09
10
11
12
13
14
15 3
16
17
18
19
20
21
22
23
24
25
26
27
28
29
30
31
32
33
34 11 9 15 4

AP, N LW NN UL O

=R NN N R,y

—
N
oo
N
—

10

—
(SN

PN W
N
[ Y S N S N N

Hr—hr—h»—-»ar\)»—-r—hr—hp—nr—hHH»—-r\)r—hr\)prmr\)

e T N S N N

Y
N
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A15797 1 nsnseevesuslnalnilunsasmindiiusogns (da)

Haplotype ST KB PN PT SK NS PB SM  RY TR Total
35 1 1
36 1 6
37 1
38 1
39
40
41
42
43
44
45
46
a7
48
a9 1
50 1
Total 23 24 24 14 14 15 18 16 13 14 175

wewg : nystefedaiaiiAuieenedauandlilunsie 2

.._;._xr\)t-—\._xp._\._x.._;,._;

7
1
1
1
1
1
1
1
1
1
q
7
1
1
1
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Locality Code No. No. No. Haplotype Nucleotide
haplotypes polymorphic  diversity (h) diversity (1)
sites (mean + SD) (mean + SD)
Satun ST 23 10 11 0.893+0.039 0.007+0.000
Krabi KB 24 5 0.714+0.079 0.002+0.000
PhangNga PN 24 4 0.721+0.058 0.001+0.000
Pattani PT 14 11 63 0.956+0.045 0.029+0.012
Songkhla SK 14 11 12 0.956+0.045 0.004+0.000
Nakhon Si NS 15 q 57 0.467+0.148 0.025+0.012
Thammarat
Petchburi PB 18 5 4 0.667+0.083 0.001+0.000
Samut SM 16 0.125+0.106 0.000+0.000
Songkhram
Rayong RY 13 10 78 0.949+0.051 0.072+0.007
Trat TR 14 77 0.758+0.084 0.059+0.014
Total 175 50 116 0.916+0.014 0.063+0.002

4.2. Tassafranugrandusseins

nnMsAnwlassasimeiugnssureUsy mnstfiaﬁwmﬁmswﬁuuwﬁaqmz
anmgilenansliuadal

Ieswiuuuil 1 lasudsdsznsifu 10 nauusEsInsmuTminiifiviiegas
(single  region)  laundeninaga nsed Weer Inenll avvan uAseSsssuIY WWsys
FUNSAIATIL STEBWATATIN NUIFIAIMUANAeSEIINYsEnsien Dy, - 0417 (o=
0.000) (A"51971 3)

N1 IATIERUUUT 2 wisnguuszvinsiluasangu Tdun NauNELaduAITY
Usuﬂa‘umwss‘mnsmnmmmama nszduasia waznauvziasilne Ysenausie
Uszynsoindandintanni asman uasedsssusny WWYTYS auVSAIATIL SEEDLATATIA
wudwﬁwmmumﬂﬁhoszijﬂzjuﬂsz‘mns iifn Q= 0.401 (p=0.033), ANPNULANFS
swwihsvynseesiidn Dse= 0,670 (0=0.000) wagAmuuAne1anelulszensiien
P~ 0.802 (p=0.000) (mswﬁ 3)

N153LASIERLULT 3 wianguuszansiluanunguliun nauneladuniiy
Usvnaumwsvmnsmnwmmama nseduaswaan, nauenivensualsusenausie
Usensandamdadnei asvatuasunsassssusiy wazngueivenouvulsenauie
Ussansmndmininesys aynsasesiy sseoanarnsn HUTIANAINUANASTENININg
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Uszons a1 Po= 0479 (p=0011), ArAIuUANENTENINUTEIINStoeian @q -
0.594 (p=0.000) wazAmmuansinaeluuszrnsiii Pg= 0.788 (p=0.000) (15197 3)

A153AsIERuuUT 4 wianguusesnaifuassngy 1dun ndunziaduay
UsznoudeUszansaindminaga nszduasien uagngusnineneudisUsznoudae
Uszyns9ndawmdntdnmmid a99auazuaIATEIINIIY WUIIRIAIULANAIITENINNGY
Usegns fiAn D= 0225 (p=0.099), ArANULANFIITEINTETINTEeniin @ =
0.653 (p=0.000) wazAPMULANAIeluUsEInsia D= 0.731 (0=0.000) (31971
3)

MsTAszibuLd 5 wianguuszeansifuasengy 1Hun nqungiadunisty
Usgneusmhedszrnsaindaninaga nseluasisn wasenlnemeuuulsenoudeysyeing
PNTINTANGTYT AYNTAINTIY TLUDIUATATIA WUIIAIATINUANANTENINNENUTEEINT T
i Pr= 0.667 (p=0.026), AAmuANENTENINIUsTEIINSEosiian D= 0.546(=0.000)
wavAuuansangluusznsiien Dg=0.849 (0=0.000) (BN3197 3)

A53ATIERLULT 6 wisnduussansifuasends Idun nausninemeudis
Usznaumguszrinsandmiadanil aswauazunsadssiuse wasnqueninensuuuy
UsznaumeuseynInndaviaumesys aynsaensiu sTo0uaznIIn wUIIAIAILLANGNY
seniangulszens fan Po= 0.256 (p=0.111), ArAuuAnARTEINIUIEIINSERESIM
D= 0591 (p=0.000) wazAAImLAnENAElulsEINTin Pg= 0.696 (p=0.000)
(1137971 3)

HANTIATIEWAT pairwise Fsr WUTTUSEoINT0mnnguUsEgInsiinuusnsiiaiu
sniuuszrnsssniedainiadaandivimisawar Ywmiaasardudminaymsasnsu
Jmiaunsaisssunvivimiamesys Jwminauvsasnsuiudmiamesys wasdania
szpafiuimiassedilifamnuunnsety (e g)
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AT 3 NI IATIELASIASINIINUSNTTUAI85S AMOVA

Source of variation df  Sum of Variance

squares components

1) Single region
Among populations 9 2260896 14.188 Va
Within populations 165  748.944 4.539 Vb

Total 174 3009.840 18.727
2) Andaman sea and Gulf of Thailand
Among groups 1 968.035 9.214 Va

Among populations 8  1292.861 9.218 Vb
within groups

Within populations 165 748.944 4.539 Vc
Total 174 3009.840 22972

Percentage
of variation

75.76
24.24

40.11
40.13

19.76

p-value

P, - 0.757 (0=0.000)

D= 0.401 (p=0.033)
D, .= 0.670 (p=0.000)

D= 0.802 (p=0.000)

3) Andaman sea, Lower Gulf of Thailand and Upper Gulf of Thailand

Among groups 2 1421.963 10.321 Va
Among populations 7 838.933 6.644 Vb
within groups

Within poputations 165  748.944 4.539 Vc

Total 174  3009.840 21.504
4) Andaman sea and Lower Gulf of Thailand
Among groups 1 213.082 2.243 Va

Among populations 4 394.425 5.050 Vb
within groups
Within populations 108 288.993 2.675Vc

Total 113 896.500 9.970
5) 4) Andaman sea and Upper Gulf of Thailand
Among groups 1 1343.513 18.895 Va

Among populations 5 499.697 5.152 Vb
within groups

Within populations 125 533.691 4.269 Vc
Total 131 2376.902 28.317

48.00
30.90

21.11

22.50

50.66

26.84

66.73

18.20

15.08

D= 0.479 (p=0.011)
D, .= 0.594 (p=0.000)

D= 0.788 (p=0.000)
D= 0.225 (p=0.099)
D~ 0.653 (0=0.000)
D= 0.731 (p=0.000)
D= 0.667 (0=0.026)
D, = 0.546 (0=0.000)

D= 0.849 (p=0.000)
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MITNN 3 MITHATIEMATIEFIMIRUSNTIUAENT AMOVA (78)

Source of variation df Sum of Variance Percentage p-value
squares components of variation

6) Lower and Upper Gulf of Thailand
Among groups 1 453,928 5.893 Va 25.68 D=0.256 (p=0.111)
Among populations 5 783.745 10.099 Vb 44.00 D, = 0.591.(p=0.000)
within groups
Within populations 97 675.203 6.960 Vc 30.33 D= 0.696,(p=0.000)
Total 103 1912.875 22.953

WIBng : * Ianuusndvegnsdideddigy (o < 0.05)

< . o
AN 4 A pairwise For

ST KB PN PT SK NS PB SM RY TR
ST
KB 0.557*
(0.000)

0.538* 0.157*
{0.000)  (0.001)

PT 0.130* 0.456* 0.448%
(0.001)  (0.000)  (0.000)

SK 0.230* 0.779* 0.777* 0.677
0.001)  (0.000)  (0.000)  (0.062)

NS 0.823* 0.871* 0.874* 0.646* 0.828*
(0.000)  (0.000)  (0.000)  (0.000)  (0.000)

PB 0.945* 0.980* 0.982* 0.838* 0.972* 0.081
(0.000)  (0.000) (0.000)  (0.000)  (0.000)  (0.087)

SM 0.949*  0985*  0.987*  0.837* 0.978 0.755% 0.159
(0.000)  (0.000) (0.000)  (0.000) (0.092) (0.001)  (0.087)

RY 0.702* 0.741* 0.744* 0.536* 0.675" 0.381* 0.534*  0.522*
0.000)  (0.000)  (0.000)  (0.000)  (0.000) (0.002)  (0.000)  (0.000)

TR 0757*  0792%  0794* 0620 0737* 0575  0.709% 0701*  -0.005
(0.000) (0.000) (0.000) (0.000) (0.000) (0.000) (0.000) (0.000) (0.232)
e : * dauusndnegsdiduddy (o < 0.05)
dnwitorndminfiiuiegedeuanalilumsned 2
Alwndufiea p value
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4.3. Useiauszenns

MnmMsveasuMadeautluen neutral population WUiNen D statistic $iAn

2280 (p= 0.037) udzAn Fs statistic IF1  4.614 (p= 0.028) Farvauuluann neutral
population & WMSun1INA@8U mismatch distribution WuU3N@eAAABIAY sudden
expansion model laga SSD fifn 0.048 (p=0.073) waAn Harpending Raggedness index
flf1 0.019 (p=0.091) AMITTWDS 6, TAwnnd 6, lunndmiauansinuszansided

M598EUIAYTEYINg (5197 5) lleduansreriatlunisrenesunUsEInsnu
UsmnsiiMsveeruInuUsEaes 150,000-50,000 T9rUaN 2nMTiaTeiA RS
vaausiazuslnalninuinduwuududou (complicated  MSN)  lafaunsautsusnngy
Ussmnsmuanmgimansliudannsowuangueeselnalndeenldilu 3 ngu Idun ngu
wilafizuuuudu starlike network Tnsfinsifonsovesusazusinalvniifuuwy  short
genealogy neil common haplotype fo H3d &sflauBnunandminunseisssuse
sy aynsaa seeewavasn lnenguiiladensefunguitassiinisnaeug
97U 5 mutation  step ﬂduﬁaaaﬁﬁﬂwmmwu long cenealogy lmwil common
haplotype fg H10 %qﬁam%ﬂmmﬂﬁ’mfﬂaqa n3vd warwan rﬁam’aﬁ’uneﬁuﬁamﬁwmi
naneugE I 6 mutation step Tnenguil 3 Tanwasuuy star-like network Imsidousie
voswsazuslnalndiduiuu short genealogy Ineiiuslwalnl 46 1¥u common haplotype
faflaun@nnaniminsseeuazasn (rwmdl 2)



d 1 a o e
A9 5 mmﬂmmaﬂumiaLﬂiwwss
Locality Tajima’s

ST

KB

PN

PT

SK

NS

PB

M

RY

Total

D

-1.670*
(0.010)
-0.341*
(0.040)
-0.209*
(0.042)
-0.771*
(0.022)
-1.512*
(0.027)
-0.899*
(0.016)
-0.673*
(0.027)
-1.162*
(0.041)
-2.675*
(0.016)
-1.526*
(0.046)
-2.240*
(0.037)

Fu s FS

-0.795%
(0.037)
-0.455*
(0.036)
-0.914%
(0.037)
-0.131*
(0.044)
-7.786*
(0.000)
-10.478*
(0.039)
-1.521*
(0.034)
-0.700*
(0.028)
-2.693*
(0.026)
-13.523*
(0.029)
-4.614*
(0.028)

3.302

1.130

1.144

3.091

2.373

1.000

1.011

2.982

2.025

2.453

2.843
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FUsEEng
6, 6,

0.000 7.135
0.007  99999.000
0.000  99999.000
0007 23476
0.000  99999.000
0.000  99999.000
0.000  99999.000
0.112 0.450
0.000  99999.000
0.007 3.165
0.000  51.777

e : * finnuuanseegedlidedéity (o < 0.05)
.Y (] = U o d ar ] -ﬂ' ﬂ’
dnwstefadainnifumsgsGaansilunsed 2

| ] ¢
Aluanduded p - value

S50

0.037
(0.288)
0.011
(0.297)
0.018
(0.138)
0.033
(0.159)
0.006
(0.538)
0.307
(0.063)
0.014
(0.304)
0.042
(0.095)
0.122
(0.055)
0.146
(0.092)
0.048
(0.073)

Rag

0.040
(0.663)
0.115
(0.208)
0.152
(0.091)
0.041
(0.682)
0.074
(0.353)
0.219
(0.982)
0.143
(0.255)
0.578
(0.371)
0.063
(0.553)
0.272
(0.126)
0.019
(0.091)

Expansior
time
(year ago)
163,789
56,051
56,746
153,323
117,708
49,603
50,148
147,916
100,446

121,676

141,021
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AW 4 AuduussenInauenalnd (minimum spanning network)

wewmg - eRnauuanmudndIuresd umndnluudasusinalnd, swaudeaandnluusias
uaIwaleuam'lummw 1, Mnanfiusiafe common haplotype vsusazndy, meatlunaydode
uslwalnd, WuiiFonsewing uslwalnduanduidaduiesuiuadiwsansiin mutation step
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5.1. ﬂ?ﬂﬂﬂﬁﬂﬂﬂﬁﬂﬂﬂﬂdﬁﬂﬁ‘ﬂiiu

nuslwalnddam 50 uslwalndwuingl rare haplotype 313U 29 uslwalnd
waviluuslnalnlianzvesusarfmindauansinlanszuenlulsemalnes wmaiinang
MANVANENIRUGATINEY UATIINNNSTIIE UL rare haplotype sTuaumnluUszens
wanaIusyensvainsruenlulsemalneiivainszuanmefisfifinnuauisalunis
verewugiiuduauundvinldiiswauusTnalndffanuuanastu dusiuauuan
(Lewontin, 1974) aeandesiunisfinsimiuvainvateviafugnssuludainssusn grey
mullet (Mugill cephalus) Finuinisnau rare haplotype WuswumAwwFeIty (Liu et
al, 2009b : Livi and Crosetti , 2011) uazmsimnnguuseansiuusaeaniadl rare
haplotype  tan visdutuaiusaldssyumasiinmosasiugnioundmistugnssa
(genetic stock) ‘uaaﬂmﬂssuaﬂlﬁLﬁawwﬂ%ﬁmwm"%wwmmzmﬁuuwéaﬁag’ (Xu et al,
2009) dw3ua haplotype diversity ﬁﬁdwga’lwmx‘?ﬂm nucleotide diversity fifauans
UsrrInsAdalinisvensruia (population expansion) Tﬂamme]Lﬁﬂmﬂmsﬁﬂszmns
fdusuiinsnaneiugidesy ausseznaniiiuan (Avise et al., 1984; Rogers,1995) &1
Snwasuuuilannsanuldludninsaiionfousnumelmeia Wy 14 fleshy shrimp (Kong
et al., 2010) wazy A (Uca sindensis) (Shih et al., 2015) sy

5.2. lassafreaiugaaniuszenns

nnMsAnlasIaTeIRugnIsunUIUsEsnsuanseuenlunsiay snalned
ALLANA1INIIRUENTTN LaglanizUsensandmialunziaduaiiuinuuananeiy
Uszmnslueninsuansirdadensgiimaniveanialasswitmeasnlneuaznyiadunsiu
fignuuauensneauayvsuaty  Skalunistaranenisuaniugsewinssyansdaiiunis
Favnamsuanidsudnunsnisiugnssussninassensysae sl Ssmuuansneanis
Wugnssussnitszmnsdaitlunsiasnlneuasvsadumiuansonuld Wy u #s
shovel-nosed lobster (Thenus indicus) (lamsuwansuk and Denduangboripant, 2011),
¥ 8@ & Asian moon scallop (Amusium pleuronectes) (Mahidol et al., 2007) . @ ¢ S
spotted seahorse (Hippocampus kuda) (Panithanarak et al. ,2010) dieTiasent
lassa¥amadugnssusenirsszrnsludninelasuisnszmnsoenifuasnguainsu
Uszrnsveandwmislugnilnensuaisiardmialuenlvepsuvudsetunuinliiang
LANANNAUFNT TN s‘b‘w’wzLﬁﬂmﬂﬁmwuaﬁéwaa%‘iumﬁaéTaaejluwmmLaLﬁmﬁ’uﬁaﬁﬂﬁ
Lifiruumnsinsmaiugnssusewinussrnsiintudsasandosfiunmsanylassadaiug
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Aan SUsyEINIYeYuaNusag (Episesarma mederi) lus1alng (Supmee et al, 2012)
invirlifirnuusnsinedasadreaiugmanivsymnssewine nineneuawazs1ilng
pouuBUREITUMsAnuluasel FanSeudisulasahomaiugnssusewinUsvranslu
nzadumiiuivenivemsuawuitlifaruwensieiy SeaiuiesiiniswaniuBsunia
wugnssuiulase mwﬂsvmnsmaaaﬁiwvLaimmﬂaauwaaumawauumaimamﬂa
nszuathausenilutosuauuzasn Luamamsaumauiﬂsaaswmawusﬂssusmqw
\Jsz‘mmﬂumLaaumuuﬂum'ﬂwamauuummuaumw“lﬂamwm'ﬂwamauma WU
WANFINAY %ﬁuamﬁﬁgﬁudnﬁﬁamnszazw'N*?iagmaﬁumﬂﬂwveiwaiumsﬁﬂmwmswau
Wugse mnwswa'msmvL\JumsﬂﬂmwmsuaﬂL\Jaauaﬂwmvmawuﬁﬂssm ¥MIUsEYINg
A mL\Jumsauam'ﬁjwamnsua.,mwwuawamamnmmﬂmamawuqﬂssmaa
vansguanludszwalne sunuulassadamaiugnssuveslainssvenlulsemalne s
mmumﬂﬁhama‘ﬁuqﬂssuLﬁuﬁumm: gnasdiguuuuiiu stepping  stone  model
dmiunan1shiasienian pairvise  Fgr  wudisewitedanialuwsarfamindingiinay
Lmﬂdwﬁ’uuﬁ'ﬁwzﬁﬁﬁLmﬁﬁioﬁv'aﬁaaﬂné’ﬁmﬁu%ammmﬁﬁmmmei'mh"mi’m z1ingn
s\Ju:uum'sauwuﬁﬂawamsvuaﬂwuﬂ1swauwué‘[ﬂamsawlﬂﬂamnm‘maﬂwmuwaw
GG vraamﬂuumaawvmammmmmuavmmmuim’tu‘tu\h‘maLaumﬂamﬂaammu
Lwammss'suga (Lee, 1992 ; Chang and Tzeng, 2000 ) Faneuamnselunis
unsnsyaevesiseufiadeuililussszmsdniniliilentalunsuaniudeuiusnssa
sewhaszgnsiitfesuasilviflenainnmunnsrwmeiugnssuseninessnsiigeiy

5.3. Useiauseynsg

MNINAABU neutrality test wudaen Tajima’s 0 Siandsauuluan neutral
state laslianAnaunansituszrinauiaslinsdmdenuuu purifying selection w5881947i9
5T IUAUBIUTFINTUINBY (Yang, 2006) Brvlnudnn Fu's Fs galiumisafimesiild
TuN1IR5IEOUNTVLWIUINVBIUSEINT (Ramirez-Soriano et al, 2008) iadnausig
wutudnlunisBuduituszrinsvainszuenyiagiaeiinisuensauinUsesnsunney
aonAdpeiuNaNIMAdEUMENSIASIENIR mismatch distribution fidenndesivaumfigiu
sudden expansion model wazfsaenndasiua 6, Felamnnit 6, lunnnduuszeans

waneilszrnimidelinisvensrunlsEInsINIINAENGIUIR MY 9NATIATIER
audiiusvesusinalninuiiliamnsouvinguussrnsauanmgiaansifogetaiau
uanuansoutangunuusinalndoonldiiu 3 nqu Tnswudnguil 1 Useneuseaundn
fureingnlnemoudns smlnensuvy waznziaduaity Fanguiunasiinisversuun
Usgrnsundielivuiniidesandneuzronindeusosewirsueinalntifuuuy short
genealogy wazdigusrafiuuuy star-like network ﬁms"mfjw?iaawszﬂauﬁqaam%ﬂﬁm
yngnlnensuuy uasvziaduniy waznduitanulszneufiganiiniiunansialng
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MRUAN WarsNinunouuy ﬁaaaanejuﬁﬁnm%‘amiawaaua‘lwalwﬂvfluuw long genealogy
Fauanvinusransluasanguiitnagiinsewmausssnsinny Wethdwnsiimed T
WAWINsTE YA luNSIeI8 YU IAUTEYINSNUI T Y 1B uInU ST sl aU sy o
150,000 - 50,000 i usndenadasiusieauwes Sinsakul (2000) Asreauimneiameta
TuvsunalneGuiidalugalwaaladu (Pleistocene) Uszsnas 125,000 Tikusrlaelugaa
ﬁszﬁuﬁmzLaasvhuaauﬁaama1nﬁmsauawwaaﬁwuﬁamn?f'ﬂanvxﬁamnﬁusuﬁuﬁwwuuaau
Lsuamumuamaa‘]aumaaﬂiﬁ‘la%u (Holocene) Uszaines 10,000 Ik &elugaeilidus
mswunu‘uaamunaummumuwumwﬂmaunawmuwaawawaaﬂmﬂman wuvhee
Lau muuawnanlmwﬂswmnsﬂmnsvuan’luﬂsvLwﬂlmumvumwmwmmwmumu
msmmaawaawaq

5.4. wumnlunisayindanuvainvaienavugnssu

5.4.1 nsaydnsemumainvatsvnaRugnssyluunaninsssumi

ms‘Ua'awmaazﬁma’eﬁwsssumﬁﬁﬁﬂsxmnsﬂawﬁmﬁumﬁaaq’Emm'a
nansevusalasiaiamaiugnIsuvealssnssssuedly tnsasiinnsursduiulusyuy
fiamszwineanlusssuvfuazyandivinnisuaes uenainissdwansenulnunsese
WUGNITY 19U D UAANTLENNGUERENINUGNTTH VFan sinn snandussninesyens
Famsdamsmanisuszudutlagtuiinarilfanud dsiensdfindn duiulunsdifdes
nsUaselatasgssaumimsvhludnuusiizeiuduas Snewugnssusadudeinldlauns
TWuafw"aaﬁw?iﬁag'lusssu‘mc?méaaaazjwéaﬁmasﬁaaﬁmsmmaaummaﬁuqnssum‘w 9
WU AUVIRINUANEN RGN TN LasAmAveeadalulsEYINg (Alendorf, 1986)

nnmanifeadsiwuidimuuenseesaswedresrmnsuarnszuenty
UszinAlnguansliiuinyszansluusazdmialisusuurasmumaninvateniaiugnisud
wnnsefuaiudluniseydnsamsmanuaremaiugnssiasnsarlilaonisidul
wugvadudmiadug VdssUatasgsssumiiionseiuimeludsznsideafudfiondlids
mumaMatemMaiugnssely wazanuanisvsaasfinuituszensUainsruentadall
mwma‘ummjs“mnsagﬁuf‘zﬁﬁmmsﬂﬁﬂms?mmss“m-nﬁuﬁagmuﬁssu‘m&aﬂ'ﬁmams
hrmmau.vxawnawsamaaﬂms‘lmamsmmmmaawaawaa By nsdsiuiivmoeuld
nnTuitesasumste s rnaUsyInTiay 1umsawmmLuawmaa'mlmuaamnmums
FarnamsevinaUssens dwiudminaynsaesudmuininmedsaiomneny
vannmaneynaRugnssdesfigadaiudsmsiinmsnislunisianisiedivaumainvane
marugnssuegradudulunsdifiay
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5.4.2 msdamsussnslussuumsiaes
NANITBIAUMAINNAINIIRUGNSTUDRANANTEYIUs BRI BY TR
Us.,‘mﬂs“[ﬂaLawqusumﬂ{luszwmsLam (Frankham et al., 2002) IﬂamuUﬂmmlUu‘L
msL‘muLasJwsamsusuU'ia‘wusa}.,'VIﬂwamﬂsvﬂauwuﬁﬂssmawi mﬂ'iwugwu (base
population) fimsanawnasaifinisinie EWUGUABYTU (WUL UAzAME, 2555) Ben15analves
AIUNAINVAIEIRUENT TN TFU SN B udus T suarldunanUsEsns
Werfunidurewifuidwanssnusieussmnsfusiomniiinlussuumnz deslaedeliin
mmdaunfiilesanniswaunieluedogi (inbreeding  depression) &udunavas
Usingnsairewinetnaquuss Simsdamsussensdmihlussuumsdesiimnzauded
wndsyrnsiinunalugiiisameiiorlinsliiAesansenuaniawindadng vonaint
Uszgnsdasiinmsnauiuguuuguiieiiunnamvainvatenisiugnsst wasiisnsndou
seranaludasduivinfuie i effective population sizes Tuusiasulvinniian

o

ﬁmﬂwsﬁﬂm'luﬂ;aﬁt.u,uxuﬂ"mmﬂmsUmﬂswaﬂTusuwwauLaawsaLwaUqusa
mawuﬁmmLsumﬂwauuwuﬁ'ﬁﬂﬁmwu,UsUsauwmwuﬁﬂssumwaaums Tnenus uazAuy
(2548) svm'nJsummmuﬂsﬂsaumqwuﬁﬂssmawswﬁ’msLsumuamauaawaﬂlumsm
mmsaaeﬂusuﬂummﬂuLuamauauﬂsummwaa‘luﬁssumm Faarnnrsfnwadadwuin
Yanse Uaﬂ'lumﬂmum'muusUsaumawuﬁﬂssuwm muu’lumsﬂsuﬂwwuﬁ‘uaaﬂsw’ms
ussuumisdesdimsadiasy mﬂswauuwuﬁ:‘lwummLLUsUsaumawuqassu’laammﬂu'lu
ﬁssu‘mmlﬂaawumsNausvmwuwmﬂsw?aﬁwsu‘mmmﬂﬁ'iwmﬁL‘t”nmwawﬁa'lﬁlﬁ
Usumﬂswauuwuﬁwuﬂz:umwmawuﬁnssuwauusz:uuavumamwwmau’[umsLUuwaLLuqu
R wazannwanisinwesiinuinvainssuenarndeniatne i aewan wazssuesiingig
VAINMEENIIRUGNTTUGIaLET U rare haplotype mﬂﬁaﬂmmuauﬁ’m%'umsﬂw’au;j
wuam’l‘ﬁ'lumsaswdmuﬂsuLwaﬂmaaﬂwuﬁmmumsm%Lamma'l‘&'lumsUsUU'ﬂwuﬁ
LummﬂﬂamamuﬂmaanLLstale‘wmm.,amwauwmﬂsuusawua’lmaummsﬂmmm

wmnwmamawuﬁﬂssﬂuswumsLamlﬂmnwaﬂ

djUnan3ive
L Yszmnsuamnsvuenluusumalvediauvainvaieniafugnssugs
2. Tennuumnsinsgeslasiadamaiugnssuvesuainsyueniuussmelne
3. Usswnsuanssuenluusemalveidsdinsuensyunausseins
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>STLS 01
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 02
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGT TTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 03
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGRACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GARAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>STLS_ 04

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTT TCACARATTGAAT TATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCT TTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 05
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 06

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAAT TGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGARACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>3TLS 07
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>STLS_08

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 09
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAATTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 10
TGAGGGACAAARATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAATTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 11
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACARAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>STLS 12
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATCGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 13
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 14
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAARACCTTG

>STLS 15
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>STLS_16

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACAT TTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GARAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAARACCTTG

>STLS 17
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 18
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATCGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 19
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACT TGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAATTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>STLS 20
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 21
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 22
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>STLS 23
TGAGGGACAAARAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATTTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>KBLS_01

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 02
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCTCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 03
TGAGGGACAARAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCTCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAAT TCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 04
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAARACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



47

>KBLS 05

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GARAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 06
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACARATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 07
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 08
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAGGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGARACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>KBLS 09

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAGGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGARACCCTTATCTCTCAGARACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 10
TGAGGGACAAARAATCGTGGGGGTTTCACARATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGARAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGARACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 11
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAGGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAARACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 12
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGARACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>KBLS_13

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 14
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAARAACCTTG

>KBLS 15
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACARATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 16
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>KBLS 17

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACAT TTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 18
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 19
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 20
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGARAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGARAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>KBLS 21
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAGGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 22
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 23
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>KBLS 25
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PNLS_01

TGAGGGACAAARATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAACTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGARACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 02
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACARATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAARACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 03
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAARACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 04
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>PNLS 05

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAAT TGAATTAT TCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 06
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAARAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATARACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 07
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAARACCTTG

>PNLS 08
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTARAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACT TGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PNLS_09

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 10
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 11
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 12
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACAT TTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>PNLS 13
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 14
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAARACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 15
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 16
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTARAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PNLS 17

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAARAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAARACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 18
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAARACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAARACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 19
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAARAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGARACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 20
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PNLS 21

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAAT TGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 22
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCITTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAACTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAARAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 23
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTCGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGETG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGT TGAACATTTTCTTGAACTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGARACCTCAGGACTGARATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PNLS 24
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAAT TGAAT TATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAATGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCCTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCATACAAGAAACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PTLS 01

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACT TGACAT TTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGT TGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 02

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAAT TGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAARAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTARAACCTTG

>PTLS 03
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACT TGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAACTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAATCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 04
TGAGGGACAARAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAACCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAARACCTTG
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>PTLS 05
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTAAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 06
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAGGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTACCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 07
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGACTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 08
TGAGGEACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PTLS_09

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCTTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAARCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 10
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATARAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAARACCTTG

>PTLS 12
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAARACCTTG

>PTLS 13
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTGCAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



61

>PTLS 14

TGAGGGACAAAAATGGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGARACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PTLS 15
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCGAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTGCAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 01
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGTACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 02
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAGGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGARATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATARACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>SKLS_03

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 04
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCGTAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 05
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACAGGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 06
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACTTGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>SKLS 07

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACT TGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTARAACCTTG

>SKLS 08
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGGACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 09
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 10
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCACAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
]



>SKLS 11

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCT TTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAGGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGAAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 12
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 14
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAACTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAATCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SKLS 15
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>NSLS_01

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGARAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGARACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAARAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 02
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAACTCCAGAGARCATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGARACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 03
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGT TTCCCTTTCTTAGARACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATARACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 04
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGARAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>NSLS 05
TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 06
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAARAACCTTG

>NSLS 07
TGAGGGACARAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAARATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAARAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 08
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>NSLS 09

TGAGGGACAAAAATCGTGGGGGTTTCACAAATTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAGAACCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCGTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTATTTTTTTCCTTTCACTTGACATT TCAGAGTGCAGCGCTAA
GGTTATCAAGATAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTCTGTAGTGA
TTTTAAGATCCTTCAGAAAGACTTGCATACCTGATATCAAGGGCATAACTGATCCTT
ATCTACCCCTGGATTATCAAGAAACCTTTATCTCTCAGAAACCTCAGGACTGAAATA
AGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGTTATCCT
GAAAACCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTCAGAAGCTTGAATTATAATACATGTCT
CAAGTTAAGATCTCGTACAAGAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 10
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAARACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 11
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGARAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAARAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTARATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 12
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGARAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGT TTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>NSLS_13

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTE
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGT TTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 14
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>NSLS 15
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 01
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACTGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAARACAGGGAATAAACCT TAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>PBLS_02

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTAT GCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 03
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 04
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 05
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTAT GCAAAAGACAAGTAAGTAARACCTTG
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>PBLS 06

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAARAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 07
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 08
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAARAGACAAGTAAGTAARACCTTG

>PBLS 09
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTAGT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCARAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>PBLS 10

TGAGGGACAARAATTGTGGGGGTTTCACACGNTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAARAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCT2
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTARATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 11
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 12
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 13
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>PBLS 14

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTAAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 15
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 16
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>PBLS 17
TGAGGEACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG



>PBLS_18

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAATTTTTTGAGGGAARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 01
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAARAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 02
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 03
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTARAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTARAACCTTG
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>SMLS 04

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 05
TGAGGEACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAARACCTTG

>SMLS 06
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 07
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>SMLS_08

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTARAACCTTG

>SMLS 09
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTARAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 10
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 11
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAARACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>SMLS 12

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCARAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 13
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCARAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 14
TGAGGEACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTITTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAARAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>SMLS 15
TGAGGEACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>SMLS_16

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACAT TTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARA
CGAGTTTTCTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAARAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>RYLS 01
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>RYLS 02
TGAGGEACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATGATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGARACTGCAGGACCARAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTARAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>RYLS 03
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTARAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGARAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>RYLS_04

TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGAA
AACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCAA
TATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>RYLS 05
TGAGGGACARAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTCAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGARAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTRAAAGTTTATGCTACC
CTGARAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>RYLS 06

TGAGGGACAAARATTGTGGGGGTTT CACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGATCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAGACCTTG

>RYLS 07
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTT CAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAARACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>RYLS_08

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTT
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAARACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTABRAACCTTG

>RYLS 09

TGAGGGACAARACTTGTGGGGGTTTCACAACT TGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATABRAACCTTG

>RYLS 10
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATARAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>RYLS 12
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATARAACCTTG



>RYLS 13

TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAR
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>RYLS 15
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTACTTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 01
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATTTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGGGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTTAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 02
TGAGGGACAARAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG
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>TRLS_03

TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGARACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
ARACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 04
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>TRLS 06
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 07
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATARACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG



>TRLS 08

TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAAAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTITTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTAAAACCTTG

>TRLS 09
TGAGGGACAAAAATTGTGGGGGTTTCACACGTTGAACTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAAARAATCCCCACTCTTTCATTGACGCTTGCATAAGT
TAATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGT
GTTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCACTTGACATTTCAGAGTGCAGCGCTA
AGGTTATCAAGAGAGGGTTGGACATTTTCTTGAATTCCAGAGAACATGTAATGTGAT
GATTTAAAGGTCCTTCAGAAAGATTTGCATAACTGATATCAGGTGCATAACTAACTC
CTTGTTTACCCCCGGATTACCAAGAGTTTCCCTTTCTTAGAAACTGTAGAACCGAAA
CGAGTTTTTTGAGGGAARACCCCCCCTACCCCCCCACACTCCTAAAGTTTATGCTACC
CTGAAAACCCCCCCGGAAACAGGGAATAAACCTTAGAAGCTTAAATTATCATACATG
TCTCAAAGTGAATTTATGCAAAAGACAAGTAAGTARAACCTTG

>TRLS 10
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAARACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGT TTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 11
TGAGGEACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTICTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG



>TRLS 12

TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCARACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGE
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCE
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAARAACCTTG

>TRLS 13
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 14
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
GTAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGTCGAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG

>TRLS 15
TGAGGGACAAAACTTGTGGGGGTTTCACAACTTGAATTATTCCTGGCATTTGGTTCC
TACTTCAGGAACATGACTTGTAATTTCCCCACACTTTCATTGACGCTTGCATAAGTT
AATGCTTTTAATACATAATCTCCTTTACCCAACATGCCGGGCGTTCTTTCCAGAGTG
TTTGGGGTTCTCTTTTCTTTTTTTCCTTTCGCCTGGCATTTCAGAGTGCAGCGCTAA
GGCAATAATAACAAGGTTGAACATTTTCTTGAATTCAAGGGACATGTCTGCATTGAC
ATAGGGCCCGTAAGGAAGACTTGCATAACTGATATCAAGTGCATAATGGAGCCTTAC
CTACCCCCGGATTATCAAGAGTCCCCTTTTCTCAGAAACTGCAGGACCAAAGTAAAG
TTTTTTGAGGGAAACCCCCCCTACCCCCCCTAACTCCTAAAGTTTATGTTACCCTGA
AAACCCCCCCGGAACCAGGAAATAAACCTCAGAACTTTAATTGTATTATTTGCCTCA
ATATAGAATCTATGCAGAAGACAAGTAATAAAACCTTG
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